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Cryptococcus tirleri hem bagdisikigr baskilanmis hem de saglikli konaklarda meningoensefalite neden
olabilen ve yasami tehdit edebilen insan patojenleridir. Ozellikle badisiklik sistemi baskilanmis kisiler-
de tim dinyada kriptokokkoz sonucu her yil yaklasik 112000 kisinin hayatini kaybettigi bilinmektedir.
Cryptococcus turleri insanlar disinda glivercin, yarasa giibresi, toprak ve cesitli agag tirleri basta olmak
lzere genis yayilim gostermistir. Cryptococcus tirlerinin cogu haploid firsatgi insan patojenleri olmasina
karsilik, tirlerin yayihminin genislemesinde ve viriilansinin artmasinda eseyli treyebilme yeteneginin bu-
ytiik bir role sahip oldugu bilinmektedir. Cryptococcus tiirlerinde eseyli Greme, eslesme [mating tip (MAT)]
lokusu olarak adlandirilan esey gen boélgesi tarafindan yonetilmektedir. Patojen Cryptococcus turleri, tek
MAT lokusunda iki alternatif alelden hangisinin mevcut oldugu ile tanimlanan iki eslesme tipine (MATa
ve MATa) sahiptir. Calismamizda, Mersin (Gulnar, Goksu, Narlikuyu, Ayas, Kizkalesi, Tarsus) ve Hatay ille-
rindeki toplam yedi bolgede bulunan cesitli agag turleri (okaliptus, zeytin ve keciboynuzu) Cryptococcus
turlerini tespit etmek amaciyla incelenmistir. Bu ¢alismada, Cryptococcus tirlerinin ¢evresel olarak yayili-
minin ve esey genotipinin belirlenmesi amaclanmistir. Calismada, zeytin, okaliptus ve keciboynuzu agaci
olmak lizere toplam 750 agactan ornek toplanarak %0.1 bifenil ve %0.5 kloramfenikol iceren Staib agar
besiyerinde inkibe edilmistir. Kahverengi pigment olusturan maya kolonilerinin C.neoformans 6n tanisi
konvansiyonel ve molekiiler yontemlerle dogrulanmustir. Esey genotipleri, izolatlara ait STE20 gen uzun-
luklarinin referans C.neoformans suslarina ait gen uzunluklari ile karsilastinimasiyla belirlenmistir. Okaliptus
(n=236), zeytin (n= 303) ve keciboynuzu (n=211) agaclarindan toplanan 750 6rnegin 97 (%12.9)'sinde
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Cevresel Orneklerde Cryptococcus Kolonizasyonunun ve Esey Genotipinin Arastiriimasi

treme gorulmustir. Bu 97 izolatin tamaminin C.neoformans var. grubii oldugu belirlenmistir. En yliksek
treme pozitifliginin Narlikuyu (%78.2)'da ve keciboynuzu (%9.4) ile zeytin (%3.5) adaclarinda oldugu
belirlenmistir. Okaliptus agaci kokenli 6rneklerde ise Cryptococcus varlidi tespit edilmemistir. STE20 gen
uzunluklar temelinde, izole edilen C.neoformans var. grubii izolatlarinin tamaminin MAT Aa genotipinde
oldugu belirlenmistir. Cryptococcus tiirlerininin cevresel yayilimi ve eseyli Gremede rol oynayan genlerinin
dagiimi konusunda elde edilen veriler, ilkemizdeki cevresel Cryptococcus odak noktalarinin ve bolgesel
tur ozelliklerinin klinige olasi yansimalari noktasinda yol gosterici olacagr diistinilmektedir.

Anahtar kelimeler: Cryptococcus; ¢evresel kolonizasyon; agaglar; esey genotipi.

ABSTRACT

Cryptococcus species are fungal pathogens that pose a serious threat to human life and can cause me-
ningoencephalitis in immunocompromised and healthy individuals. It was estimated that approximately
112000 people die every year due to cryptococcal-related infections all over the world, especially in im-
munocompromised individuals. Cryptococcus species can be found in soil, bat dung, pigeon droppings,
and various tree species in addition to humans. Despite the majority of Cryptococcus species being hap-
loid opportunistic human pathogens, it is known that the ability to undergo sexual reproduction plays
a significant role in the expansion of species distribution and the increase in virulence. In Cryptococcus
species, sexual reproduction is governed by the mating genotype gene region called the MAT locus.
Pathogenic Cryptococcus species have two mating types (MATa and MATa), defined by the presence of
one of two alternative alleles at a single MAT locus. In this study, various tree species (eucalyptus, olive
and carob) in a total of seven regions in Mersin (Gilnar, Goksu, Narlikuyu, Ayas, Kizkalesi, and Tarsus)
and Hatay provinces were examined to detect Cryptococcus species. The aim of this study was to deter-
mine the environmental distribution and sexual genotypes of Cryptococcus species in these regions. In the
present study, samples were collected from a total of 750 trees, including olive, eucalyptus, and carob
trees. The samples were incubated on Staib agar medium containing 0.1% biphenyl and 0.5% chloram-
phenicol. Colonies that formed brown pigment were identified as C.neoformans using conventional and
molecular methods. The sexual genotypes were determined by comparing the lengths of the STE20 gene
from the isolates compared with those of reference C.neoformans strains. Growth was observed in 97
(12.9%) of 750 samples collected from eucalyptus (n= 236), olive (n= 303) and carob (n=211) trees. All
97 isolates were determined to be C.neoformans var. grubii. The highest positivity was found in Narlikuyu
(78.2%), and from carob (9.4%) and olive (3.5%) trees. Cryptococcus species was not detected in any of
the samples derived from eucalyptus trees. Based on the lengths of the STE20 gene, it was determined
that all C.neoformans var. grubii isolates were in the MAT Aa genotype. The data obtained regarding
the environmental distribution of Cryptococcus species and the distribution of genes involved in sexual
reproduction are believed to provide valuable guidance in terms of the potential clinical implications of
environmental Cryptococcus hotspots and regional species characteristics in our country.

Keywords: Cryptococcus; environmental colonization; trees; mating genotype.

GIRi$

Kriptokokkoz tiim diinyada énemli bir mortalite ve morbidite etkeni olmaya devam
etmektedir. Diinya Saglik Orgiitiiniin Ekim 2022'de yaptigi duyuruda, Cryptococcus neo-
formans insanlik icin kritik 6nemi olani dért patojen mantardan biri olarak bildirilmistir'.
Cryptococcus enfeksiyonlari cogunlukla immuiin sistemi baskilanmis konakta [kazanilmis
immin yetmezlik sendromu (acquired immunodeficiency syndrome - AIDS), kanser ke-
moterapisi, organ transplantasyonu vb.] merkezi sinir sistemini hedef almakla birlikte deri,
g6z, miyokart, kemik, eklem, akciger, prostat ve iriner sistemde de goriilmektedir?. Krip-
tokokkoz ile iliskili olarak tim diinyada, ozellikle bagisiklik sistemi baskilanmis kisilerde her
yil yaklagik 112000 kisinin hayatini kaybettigi bilinmektedir®. Cryptococcus tiirleri cevresel

40 MiKROBIYOLOJi BULTENI




Alkaya D, Kaplan E, Ergin G, ilkit M, Dégen A.

olarak baslica glivercin (Columba livia) diskisi, toprak ve cesitli agag tirlerinde yayilim
gostermektedir?. Cryptococcus neoformans var. grubii (serotip A) tim diinyada yaygin olup
daha cok kanatli digkisi ile kontamine toprakta bulunmakla birlikte, cesitli agag tuirlerinde
(Eucalyptus spp., Syzygium cumini, Ficus religiosa) de kolonize oldugu bildirilmistir>. Buna
karsilik, C.neoformans var. neoformans (serotip D) daha cok Avrupa’da goriilmekle birlikte,
bu serotipe, Brezilya’da okaliptus agaclarinda (Eucalyptus camaldulensis ve E.tereticornis),
Amerika Birlesik Devletleri (ABD)'nde akmese (Querbus alba) agaclarinda, tlkemizde ise
glivercin diskisinda rastlanmaktadir®’. Cryptococcus enfeksiyonlari ilgili mantar sporlarinin
kolonize oldugu cevresel ortamlardan insana solunum yoluyla bulasmasi sonucu olusur.
Mating tipi (MAT) lokusu eseyli Greme ile ilgili bir gen bolgesi olup, MAT lokus farkli-
liklarinin C.neoformans’in viriilansi ve ekolojisiyle ilgili dnemli bir baglanti oldugu kabul
edilmektedir®. C.neoformans’in cevresel ortamlarda eseyli cogalabilmesi tiiriin yayilabil-
mesine olanak saglamakta ve bagisiklik sistemi baskilanmis hastalar icin risk ortami olus-
turabilmektedir®’. Ulkemizde yapilan cesitli arastirmalarda Cryptococcus tiirlerinin cesitli
agac tiirlerinde yayilimi bildirilmistir®'2. Ergin ve arkadaslari'? tarafindan belirlenen si-
caklik ve nem temelli tiir dagilm modelleme haritasinda, lilkemiz gliney sahil seritlerinin
C.neoformans kolonizasyonuna acgik oldugu gorilmustir. Bu calismada, Cryptococcus tir-
leri icin odak noktasi olma riski bulunan Mersin ve Hatay bolgesi kapsaminda okaliptus,
zeytin ve kegiboynuzu agaclarinda Cryptococcus tirlerinin varliginin arastirilmasi ve bu
izolatlarda esey genotipinin belirlenmesi amaclanmigtir. Bu yaklasim olasi bolgesel kripto-
kokkoz olgularinin klinik 6n tanisi ve izlemi icin yol gosterici olacaktir.

GEREC ve YONTEM
Orneklerin Toplanmasi ve incelenmesi

Calisma 2019 Nisan ve Mayis aylarinda Mersin ve Hatay arasindaki yedi bolgede
(Gilnar, Goksu, Narlikuyu, Ayas, Kizkalesi, Tarsus ve Hatay) yuratildi (Sekil 1). Bu bolge-
deki zeytin, keciboynuzu ve okaliptus agaclar Cryptococcus cinsi maya mantarinin varligi
yontinden incelendi. Calisma kapsaminda 303 zeytin, 236 okaliptus ve 211 kegiboynuzu
agaci olmak Uzere toplam 750 yasli agac lzerindeki derin kovuklardan steril ekiivyonlar
ile toplandi (Tablo 1) (Sekil 1 ve 2)'3. Tasima ortami (steril %0.9 NaCl ¢ozeltisi) ile islati-
lan eklvyonlar aga¢ kovugunun ve/veya derin yariklarinin farkli bélgelerine sirildu ve
ornekler steril tip icine aktarldi. Alinan 6rnekler ayni giin icinde laboratuvara ulastirildi.
Tupler bir dk sureyle vortekslendi ve oda sicakhginda 30 dk bekletildi. Sivi ylizeyinden
100 pl alinarak %0.1 bifenil (Merck, Darmstadt, Almanya) ve %0.5 kloramfenikol (Sigma
Aldrich, Steinheim, Almanya) iceren Staib agar besiyerine (Thermo Fisher, Lenexa, ABD)
ekildi. Plaklar nemli ortamda, 28 °C’de 15 giin siireyle inkilbe edildi ve glinasiri Greme
kontroll yapildi. Staib agarda kahverengi pigment olusturan kolonilerin C.neoformans
tanusi icin Ureaz aktivitesi, 37 °C’de treme, Misirunu-Tween 80 agardaki yapisal 6zellikleri
ve Kanavanin-Glisin-Bromtimol agarda (Merck, Darmstadt, Almanya) Gremenin yoklugu
goriilerek konuldu®'°. Ayrica, C.neoformans izolatlarinin tanisi molekiiler ydntemler ile de
dogrulandi. Calismada, kontrol susu olarak C.neoformans KN99 Aa, C.neoformans KN99
Aa, C.neoformans JEC 20, C.neoformans JEC 21, C.neoformans LA 55 ve C.neoformans
R265 standart suglari kullanildi.
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Tablo I. Mersin ve Hatay Bélgelerinden Toplanan Orneklerin Konum ve Adac Tiirlerine Gére Dagilimi

Agag/ Mersin Hatay
Konum Gulnar Goksu  Narlikuyu  Ayas  Kizkalesi Tarsus

(n; %) (225;30) (135;18) (23;3) (19;25) (23;3) (125 16.6) (200; 26.6)
Zeytin 86 60 7 - - - 150
(303; 40.4)

Keciboynuzu 128 25 16 19 23 - -
(210; 28)

Okaliptus 11 50 - - - 125 50
(236; 31.4)

Ty

\&

Ayas Tarsus

®

Narlikuyu
Goksu ‘

Giilnar
% 4

50 40 30 20 10 0 2 50 G
Km

Sekil 1. Cryptococcus yoniinden taranmis olan alanlar; (+).

Sekil 2. Yash agag lizerindeki derin kovuklardan érnek alimi.
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DNA izolasyonu

Sabouraud glikoz agarda (SGA; Merck, Darmstadt, Almanya) canlandirilan
C.neoformans kolonilerinden bir 6ze dolusu hiicre 400 uyl TEN tamponu [50 mM Tris-
HCI, 25 mM EDTA, 75 mM Nacl, 10 pl proteinaz K (20 mg/mL) (Sigma, St. Louis, MO,
ABD) ve litikaz (5 U/pl) (Sigma)] ve 100 pl %10’luk SDS iceren karisima eklenerek 10-15
sn vortekslendi. Ardindan 55 °C’de 60 dk inkiibe edildi. inkiibasyon sonrasi {izerine 600
ul fenol/kloroform/izoamil alkol (25:24:1) eklenip vortekslendi. Daha sonra 12000x g’de
bes dk santrifiij edildi. Ust faz ayri bir mikrosantrifiij tiipli aktarildi ve tizerine 600 pl so-
guk izopropil alkol eklenip karistirilarak 12000x g'de 10 dk santrifiij edildi. Santrifdij islemi
tamamlandiktan sonra c¢okelti Gizerinde kalan faz dokilerek, tizerine 600 pl soguk %70’lik
etil alkol eklendi ve karistirildi. Ardindan 8000x g’de bes dk santrifuj edildi. Alkoliin uzak-
lastirmasi ve kurutma isleminden sonra 80 pl distile su ile siispanse edildi'®.

ITS Amplifikasyonu

ITS 1-4 primerleri (ITS1: TCC GTA GGT GAA CCT GCG G, ITS4: TCC TCC GCT TAT
TGA TAT GC) kullanilarak polimeraz zincir reaksiyonu [polymerase chain reaction (PCR)]
gerceklestirildi. Toplam hacim 25 pl olacak sekilde, 12.5 pl 2x karngim (Ampligon Taq
DNA Polymerase Master Mix, Odense, Danimarka), 0.5 pl (100 pmol/ul) her bir primer,
10.5 pl distile su ve T pl kalip DNA eklenerek hazirlandi. Amplifikasyon, 1si dongi cihazin-
da (Techne Prime, Staffordshire, Birlesik Krallik) 95 °C’de bes dk ilk denattrasyonu taki-
ben, 35 dongii 95 °C’de 45 sn, 57 °C’de 60 sn ve 72 °C’de bir dk ve son olarak 72 °C’de
bes dk olacak sekilde gerceklestirildi. Amplifikasyon Grtinleri %1 agaroz jel elektroforezi
ile incelendi. ITS bolgeleri PCR’de cogdaltilan orneklere dizileme yapilarak tir diizeyinde
tanimlama yapild/®.

Esey Gen Bolgesinin Belirlenmesi

Esey gen bolgesi tipleri STE20 geni hedeflenerek PCR yontemi ile tarandi. Bu kapsam-
da, C.neoformans var. grubii 6zgil STE20 Aa ve STE20 Aa mating tipleri ile C.neoformans
var. neoformans 6zgiil STE20 Da ve STE20 Da mating tipleri 6zgiil primerler®'? (Tablo II)
kullanilarak PCR amplifikasyonu ile; 12.5 pl 2x PCR karisimi (Ampliqon Taq DNA Polyme-
rase Master Mix, Odense, Danimarka), her bir primerden 0.5 pl (100 pmol/pl), T pl kalip
DNA ve 10.5 pl distile su iceren toplam 25 pl reaksiyon hacminde gercgeklestirildi. PCR
reaksiyonu 95 °C’de alti dk ilk denatiirasyon sonrasi 36 dongii 95 °C’de 45 sn, 60 °C'de
(STE20 Daicin 50 °C) 45 sn, 72 °C’te 1.5 dk ve son olarak 72 °C’de yedi dk kosullarinda
gerceklestirildi.

BULGULAR

Toplanan orneklerin 97 (%12.9)'sinde Greme gorllmistir. Konum temelli Greme
oranlari Gulnar, Goksu, Narlikuyu, Ayas ve Hatay icin sirasi ile %27.5 (62/225), %28.5
(10/13), %78.2 (18/23), %26.3 (5/19) ve %1 (2/200) olarak saptanmistir. Kizkalesi ve
Tarsus kokenli 6rneklerde ise Greme saptanmamistir. Zeytin ve keciboynuzu agaci 6rnek-
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Tablo II. Esey Gen Bélgesi Ozgiil Primerler

Baz Cifti [Base
Primer Adi Niikleotit Dizileri (5'-3") Pair (bp)]
STE20 AaF  CTA ACT CTA CTA CAC CTC ACG GCA

457

STE20 AaR  CGC ACT GCA AAA TAG ATA AGT CTG
C.neoformans var. grubii

STE20 Aa F GGC TGC AAT CACAGCACCTTIAC 330

STE20 Aa R CTT CAT GAC ATCACT CCCCTAT

STE20 DaF  CAC ATC TCA GAT GCC ATT TTA CCA 228
C.neoformans var. neo- STE20 DaR  AGC TCT AAG TCA TAT GGG TTA TAT
formans STE20 Da F CTT AAT TCA CAG CAC CAG CCT A 592

STE20 Da R GGT CAT CAC AGT CAGTCACCAC

Tablo IIl. Cryptococcus izolatlarinin Adac ve Konumlarina Gére Dagilimi
Ureme (n= 97/750; %12.9)
Giilnar Goksu  Narlikuyu Ayas Kizkalesi  Tarsus Hatay
62/225 10/13 18/23 5/19; 0/23; 0/125; 2/200;

Agac/Konum  (%27.5) (%28.5) (%78.2) (%26.3)  (%0) (%0) (%1)
Zeytin 15/86 5/60 5/7 - - - 2/150
(n=27/303;  (%17.44) (%8.33) (%71.42) (%1.33)
%3.5)

Keciboynuzu  47/128 5/25 13/16 5/19 0/23 - -
(n=70/211;  (%36.71)  (%20)  (%81.25) (%26.31)

%9.4)

Okaliptus 0/11 0/50 - - - 0/125 0/50
(n=0/236;

%0)

lerinin sirasiyla %3.5 (27/303) ve %9.4 (70/211) oraninda Gireme gorulmustdr. Toplanan
okaliptus agaci orneklerinde ise Greme saptanmamustir (Tablo IIl). Elde edilen 97 izolatin
CGB agarda ureyebilmeleri, ITS 1-4 pozitif PCR, C.neoformans var. grubii STE20 MAT gen
bolgesi primerleri ile PCR pozitif, C.neoformans var. neoformans STE20 MAT gen bdlgesi
primerleri ile ise PCR negatif olmalari sonuglari temelinde tim izolatlarin C.neoformans
var. grubii oldugu belirlenmistir. Esey gen bolgesi analizi sonucu izole edilen C.neoformans
var. grubii suglarinin amplifikasyon trin uzunluklarinin 330 baz cifti [base pair (bp)] ve
MAT Aa genotipinde oldugu belirlenmistir (Sekil 3).

TARTISMA

Bu calismada, Mersin ve Hatay il sinirlar icindeki yedi konumda (Gdlnar, Goksu,
Narlikuyu, Ayas, Kizkalesi, Tarsus ve Hatay) bulunan zeytin, keciboynuzu ve okaliptus
agaclarn Cryptococcus varligi ve esey gen bolgeleri yoniinden klasik ve molekuler yon-
temler kullanilarak arastirilmistir. incelenen toplam 750 érnegin %12.9 (97/750)'unda
treme gorilmis ve izolatlarin tamaminin C.neoformans var. grubii oldugu saptanmistir.
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Sekil 3. Esey gen bolgesine ait PCR jel goriintiist; (1): M:
Molekiiler adirlik belirteci, JEC20, KN99a ve Aa Cryptococcus
susu (1-7), (I1): M: Molekdiler agirlik belirteci, JEC21, KN99« ve
Aa Cryptococcus susu (1-7), (Ill): M: Molekdiler agirlik belirteci,
JEC20, KN99a ve Da Cryptococcus susu (1-7), (IV): M:
Molekiiler agirlik belirteci, JEC21, KN99a ve Da Cryptococcus
susu (1-7).

Ornekleme yapilan konumlar temelinde en fazla tiremenin Narlikuyu (%78.2)"da oldu-
gu, bunu Goksu, Giilnar, Ayas ve Hatay konumlarinin izledigi kaydedilmistir. Ornekleme
yapilan agac tlrtine gore ise en yiiksek Greme pozitifligi %9.4 (70/211) ile keciboynuzu
ve %3.5 (27/303) ile zeytin agaclarinda kaydedilirken, okaliptus kokenli 6rneklerde tire-
me gorilmemistir (Tablo Ill). C.neoformans var. grubii izolatlarinin tamaminin MAT Aa
genotipinde oldugu belirlenmistir.

Cryptococcus neoformans var. neoformans ve C.neoformans var. grubii diinya genelin-
de bir dagihma sahipken C.neoformans var. gattii 6zellikle tropikal ve subtropikal bolge-
lerde daha sinirli bir kiiresel dagilima sahiptir'>1®, Cogliati ve arkadaslarinin 2012-2015
yillari arasinda Glkemizin de icinde oldugu toplam 12 ilkeyi (Tirkiye, italya, ispanya,
Hollanda, Fransa, Hirvatistan, Portekiz, Almanya, Yunanistan, Kibris, Libya ve israil)
kapsayan calismasinda'; agac oyuklari, cicekler, yapraklar, kabuklar, meyveler, ciiri-
yen odunlar, agaclarin altindaki toprak ve agacin lzerinde veya yakininda bulunan
kus digkilari olmak lizere genis cesitlilikte 6rnek kaynagi taranmistir. Buna gore, tim
Akdeniz cevresinde C.neoformans kolonizasyonu saptanmigken C.gattii kolonizasyonu
ise Yunanistan, Giiney italya ve ispanya bolgelerinde gériilmistiir. En yiiksek cevresel
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kolonizasyon italya (%43) ve Tiirkiye (%12)'de saptanmustir. Keciboynuzu ve zeytin
agaclarinin temel kolonizasyon odaklari oldugu kaydedilmistir. Serna-Espinosa ve ar-
kadaslarinin Kolombiya’daki calismasinda'’, C.gattii'nin bélgedeki varligi saptanmis ve
bu turin ulkedeki farkli ekolojik kosullara yiiksek oranda uyum saglayabildigi gosteril-
mistir. Ergin ve arkadaslan'®, Tiirkiye’deki Cryptococcus kolonizasyonunun biiyiik bir
kisminin Akdeniz ve Ege Bélgelerinde oldugunu gdstermistir. Sengiil ve arkadaslari'8,
Denizli bolgesindeki kestane agaglarinda distik (%0.47) C.neoformans kolonizasyonu
saptamistir. Ergin ve arkadaslar’ tarafindan iilkemiz Ege Bdlgesinde, zeytin ve okaliptus
agaclarinda A serotipinde MATa/«, D serotipinde a genotipinde, okaliptis agaclarin-
da ise sadece D serotipinde o genotipindeki Cryptococcus izolatlarinin varligi kayde-
dilmistir. Peker ve arkadaslari'®, Alanya Dim cayi cevresindeki zeytin, keciboynuzu ve
okaliptls agaclarinda %2.04 (1/79) oraninda C.neoformans kolonizasyonu saptamistir.
Gokeen ve arkadaslan?, Mugla ili Milas ilcesinde bulunan okaliptiis ajaclarindan %3
(3/100) oraninda C.neoformans kolonizasyonu saptamislardir. Ergin ve arkadaslar' ta-
rafindan tlkemiz Guiney Ege ve Akdeniz Bolgesindeki Toros daglarindaki okaliptus aga-
¢l (n=1175) taramasinda yalnizca bir 6rnekte C.neoformans var. grubii kolonizasyonu
kaydedilmistir.

Bagisikhik sistemi baskilanmis konakta etken olan Cryptococcus spp., AIDS ile iligkili
Cryptococcus enfeksiyonlarinda kritik diizeyde olimlere yol agmaktadir. Rajasingham ve
arkadaslar 2020 yilinda yaptiklari calismaya® gére, HIV-pozitif bireyler arasinda Crypto-
coccus enfeksiyon prevalansinin %4.4 oldugu ve global 6lcekte HIV-pozitif bireylerde
Cryptococcus enfeksiyonlarinin 6liimlerin %19’unu olusturdugunu bildirmislerdir.

Wiele ve arkadaslarinin Peru’da yapti§i bir calismada?', yiiksek etkin antiretroviral
tedavi oncesi, 20 HIV pozitif kisiden elde edilen 48 C.neoformans izolatinin genetik var-
yasyonu retrospektif olarak incelenmistir. Tim izolatlar MATa eslesme tipine sahip olup
39’u VNI ve yedisi VNII molekiiler tip olup bunlar C.neoformans var. grubii serotip A'ya
karsihk gelmektedir; ayrica, iki izolatta VNIII AD hibridi olarak tespit edilmistir.

Cryptococcus spp.’nin etken oldugu meningoensefalit, diinyada en yaygin invaziv
mantar enfeksiyonlarindan biridir. Rakotoarivelo ve arkadaslari??, CD4 hiicre sayilari
< 200/pl olan 129 HIV-pozitif hastadan ug¢ Cryptococcus neoformans var. grubii izole
etmis ve genotiplerini VNI-aA (li¢ izolat), VNII-aA (dort izolat) veya hibrit VNI/VNII-
aAAa (alti izolat) olarak bildirmistir. Bu durum, yuksek cesitliligi belirlemek yaninda
kriptokokkoz prevalansinin Madagaskar’da yiiksek oldugunu ve bu ciddi durumun, HIV
ile enfekte hastalarda yasami tehdit ettigini gostermistir. Sonug¢ olarak, Cryptococcus
spp.'nin bagisiklik sistemi baskilanmis hastalarda onemli bir mortalite ve morbidite
nedeni oldugu anlasiimaktadir.

Calismamizin, lkemizde cevresel Cryptococcus kolonizasyon bdélgelerinin ve klinik
ile ilgili risk haritasinin belirlenmesi hedefine 6nemli katkilar saglayacagi diistinilmek-
tedir. Bu kapsamda, lilkemizde Cryptococcus kolonizasyon noktalarinin olasi mevsimsel
ve iklimsel degisimlerinin takip edilerek belirlenmesi stiphesiz ilgi ¢ekici olacaktir.
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